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一 系统设计 

1. 依据的标准 

本软件系统主要针对植物的二倍体 DNA 的指纹数据分析，依据如下行业

标准技术文件进行开发： 

 《植物品种鉴定 DNA 指纹方法总则》 

 《玉米品种真实性鉴定 SSR 标记法》 

指纹分析器兼容的仪器：ABI DNA 分析仪 

本系统主要针对玉米建库及真实性检测业务进行构建，兼容一致性和纯度

检测的指纹数据 

 

2. 系统组成 

 
 

3. 系统架构 

SSR 指纹分析器： 

包含各类针对植物指纹数据分析进行定制的算法，可用于快速指

纹分析和自动化数据上传入库。 

SSR 数据库管理系统： 

存储指纹数据，并提供基于指纹数据的统计、比对、合并算法，

能够对指纹数据进行检索查询，提供真实性检测和建库的全部功

能。 

二者的联系： 

 SSR 指纹分析器作为初始数据处理工具，其分析的指纹数据质
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量将影响 SSR 数据库管理系统的运算质量，因为其数据分析

的越准确将使得数据后期差异性越小，由此会降低比对时的差

异位点数，提高审核数据的合格位点数。 

 SSR 指纹分析器必需从 SSR 数据库管理系统才能打开，并且

通过 SSR 数据库管理系统进行客户端管理，二者已在内部完

全进行了深度整合。 

 

4. 系统流程 

 
 

5. 系统功能范围 

系统总体功能： 

 实验信息数据处理 

 指纹数据分析处理 

目标： 

这两部分分别对应一个完整实验的前后期两个阶段：实验阶段和数

据分析阶段，为实验员提供全面的数据分析辅助功能，简化数据分

析难度，提高数据分析质量，为大批量指纹数据分析提供基础。 

核心业务功能： 

 指纹数据入库 

 指纹数据合并 

 指纹数据比对 

目标： 

这三部分功能提供自动化指纹入库、自动合并和快速比对功能，用

于替代以往人工录入数据入库、人工对照数据合并及比对的方式，

辅以人工对算法无法判定的少量数据进行修正即可达到快速处理
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指纹数据的目标。 

 

二 数据标准 

1. 实验与人员安排 

实验复杂度：  

与样品规模及检测任务相关，越复杂的检测业务越需要进行多组实

验保证结果准确性。  

实验员分级：  

 实验往往是由多人共同完成，对于其中的平行实验的负责人，往往

设置如下两个级别：  

样品负责人：负责样品信息导入，最终指纹数据结果审核及

比对结果出具  

实验负责人：负责实验操作过程、数据分析与入库 

 样品负责人也可以同时负责一组实验，即既是样品负责人又是实

验负责人  

 通常对于一个样品有且只有一个样品负责人，可以有多个实验员

负责实验  

 

2. 实验数据标准化方法 

需要标准化的实验数据：  

 样品种属  

 样品条码  

 DNA 条码号  

 上样板条码号  

 电泳板条码号  

 Panel 条码号  

 指纹数据  

 指纹图谱  

 

3. 指纹库等级 

原始库： 

存储用户从 SSR 指纹分析器上传的指纹数据，这些数据的原始状

态将被记录用于追溯和数据还原。 

实验员库： 

用户上传的数据经过整合形成的指纹数据，以及用户审核的指纹数

据。 

本地库： 

实验室里共享的库，指纹在该库中将允许被全实验室各实验员和样
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品负责人使用，比如比对及出检验结果等。 

历史库： 

用于记录已删除的本地库指纹数据，因为本地库数据变更将涉及已

出具的报告的问题，可以有效追溯数据变动。 

 

4. 用户级别 

实验负责人 

 负责指纹数据生成。 

 完成 DNA 提取、PCR 扩增、电泳及数据分析上传、统计补板与审

核。 

样品负责人 

 负责检测结果出具。 

 完成多用户指纹数据整合、通过比对分析出具检验结果。 

SSR 管理员： 

 负责核心基础数据管理。 

 预设系统的初始引物信息、Panel 信息及其它基础数据。 

系统管理员 

 负责基础系统运行管理。 

 基础参数配置、用户管理及其它参数，不参与系统实验业务。 

 

5. 指纹权限 

采用“对指纹负责”和“对样品负责”的思想 

采用如下规则来限定指纹数据的查询和操作权限： 

 规则一：实验员可以查询、操作自己上传的指纹数据。 

 规则二：样品负责人可以查询、操作其负责样品的所有指纹数据。 

 规则三：SSR 高级权限管理员可以变更样品负责人。 

以上三条规则的作用如下： 

 规则一确定了用户对私有库的权限，同时也是要求用户对私有库指

纹数据的准确性负责。 

 规则二确定了多组平行实验等情况下样品负责人对指纹的权限，这

是要求样品负责人对其负责样品的指纹审核结果负责。而且样品负

责人要对这份样品的指纹结果负责到底，也就是说，即使已经审核

入库，一旦又有其他检验员检测了这份样品，仍由该样品负责人继

续审核或订正该样品的数据。 

 规则三确保在特殊情况下对样品负责人进行变更，对样品负责人的

变动将进行记录，以保证可追溯性。 
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三 实验设计 

1. 实验设计原则前提 

指纹数据的完整性和准确性是通过实验进行保证的 

指纹数据合并是基于这样一个设想来实现的：不同实验员的多次并行实验

最终会得到一个可靠的指纹数据 

实验设计原则： 

 必须使用本系统生成的上样板和电泳板条码号(即电泳板带“--”标

识)，如：MRJ14P00001--MQ1-0311，否则会产生查看指纹时是按

电泳板分组显示的，不便于指纹显示查看。 

 同一块电泳板上拼成的多个Panel组在使用SSR指纹分析工具分析

前必须拆分成多块电泳板进行分析。 

 

2. 实验设计原则 

实验设计原则： 

 不允许多个人在同一块电泳板上进行拼板，因为这与我们的设想不

一致，从而可能会使指纹合并的数据结果不能达到要求。但允许一

个人在一块电泳板上放置多组 Panel 的重复，通常会按 8、12 或 24

孔为一组进行重复。 

 上样板生成的多块电泳板不能修改，这些电泳板上的相同孔位内放

置样品 DNA 必须相同，否则会产生数据错误，因为多块电泳板数

据上传时会自动对相同上样板条码的电泳板数据按孔位进行合并。 

 

3. 种属 

即植物物种 

SSR 系统定义了植物物种代码，用于兼容多物种参数，如 

 玉米  M  

 水稻  R  

SSR 系统通过物种代码绑定各类数据，如样品、DNA、指纹、引物、Panel 

SSR 系统提供流畅的物种切换 
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4. 引物与荧光 

引物(引物名)： 

玉米检测标准《玉米品种真实性鉴定 SSR 标记法》提供了玉米 DNA

引物序列的详细信息，其它种属则会由相关行标进行提供。 

荧光(引物合成编号)： 

根据引物序列信息可由相关生物试剂厂商进行荧光试剂的合成。 

软件应用： 

 软件系统通过引物信息来标识指纹数据位点。 

 荧光与引物以 1 对 N 进行映射，SSR 指纹分析器使用荧光信息进

行标识数据，而提交入库后将通过软件内设置的映射关系来将其与

引物信息联系起来。 

 数据库间交换数据是通过引物进行匹配的。 

 

5. 引物涉及概念 

引物名 

引物的名称，用于标识引物序列，该名称是引物的学术定义名，在

所有数据库中均一致，可以用来进行数据迁移匹配。 

引物编号 

 主要作用是用于引物的页面显示排序，这个编号主要用在软件系统

中。 

 代码+两位或三位序号，如:P01，P02。建议为了保证多物种、多数

据库的数据管理不要出现混乱，由系统再自动生成一个引物序号，

这个序号其实是根据“物种+引物名称”判断出来的引物的唯一编

号，编号原则：物种代号+五位流水号。此编号将不在系统界面中

进行显示。 

引物合成编号（荧光编号） 

 不同实验室在每次合成引物时的编号，如 M52。这样，一个引物

编号可对应多个引物合成编号，但一个引物合成编号只能对应一个

引物编号。相同引物序列但标记不同荧光的，应给予不同的引物合

成编号。 

 目前建议该编号设置成与引物编号一致。即一个引物编号或一个引

物合成编号可对应多个引物名称，但一个引物名称只能对应一个引

物编号或一个引物合成编号。 

 

6. 引物组 

概念：包含一组特定引物信息的列表 

 对于指定种属可配置多组默认的引物组，每个实验员也可自行设定

引物组。 

 用于显示和出具报告中，其中引物名与引物编号一一对应。  

 根据不同业务类型设置不同引物组，如纯度、真实性、类群划分等

的引物组。 
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用于 SSR Analyser 软件进行指纹数据分析  

 系统默认引物组：由 SSR 管理员预设。 

 自定义引物组：由检验员可自行设定，基于默认引物组进行构建。 

 

7. Panel 条码命名 

Panel 作用  

电泳中孔内放的多个荧光引物。  

Panel 内引物组合原则  

 相同颜色荧光引物区间不能交叉。 

 不同颜色荧光引物即不冲突。 

系统默认 Panel：由 SSR 管理员进行条码号命名 

 命名方式为：物种代码+组名+_+版本号，如玉米的 MQ1_1.8、MQ2 

_1.8 、MQ3 _1.8 、MQ4 _1.8 ，其中 M 为玉米物种代码。  

 通过 SSR 分析器进行创建和编辑。  

自定义 Panel：由系统自动生成条码号  

 命名方式为：物种代码+用户姓名首字母+两位年份+3 位流水号+_+

版本号，举例：MGJR14001_1.0。  

 通过 SSR 系统进行创建和编辑。  

 

8. 在线 Panel 管理 

为保证全实验室各数据分析人员使用 Panel 的统一性，SSR 系统提供了在

线 Panel 管理功能：  

 通过 SSR 分析器创建默认 Panel 后由 SSR 管理员导入到 SSR 系统

中  

 各实验员在设计电泳板之前通过 SSR 系统在线创建自定义 Panel 

 开启在线 Panel 同步后即可在打开 SSR 分析器时自动从 SSR 系统

中加载当前用户的已同步 Panel 及默认 Panel 

 同步到 SSR 分析器的 Panel 将自动按默认和自定义类型放到 Panel

编辑器对应目录下以方便使用  

–  

 

9. 样品条码 

样品条码用于标识每一次客户(农业部、社会、内部)的送样样品 

编码方式有两种： 

 自行编号，只需保证条码不重复即可，但建议格式如：前缀+5 位

流水号，示例如：BJY00001。 
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 由系统生成编号。 

标准化分样： 

 使用条码机生成一号多联条码标签订到送样袋，之后分样时再将送

样袋上的条码标签贴到分样袋上，再分发给实验员进行实验。 

 可减少人工出错，并对原始样品袋等进行关联追溯。 

样品信息 

 样品类型：自交系/杂交种 

 样品种属：植物物种类型 

 

10. 样品条码使用 
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使用条码机，打印出三联的样品条码单子，都贴于送检样品的袋子上，取

下一联或两联贴到分样袋上用于取样检验，原始送样袋上剩余一联做为留样备份

或者其中一联入标准库。 

 

11. DNA 条码 

实验员提取的 DNA 唯一标识码 

DNA 条码与样品条码之间存在多对一的关系 

DNA 提取方式: 

混株提取和单株提取两种方式，这与建库方式及检测目标有关，真

实性检测通常采用混株提取，纯度和一致性检测采用单株提取检

测。 

DNA 条码编号规则： 

 混株：种属代码+用户代码+两位年份+5 位流水号，示例如：

MRJ1400001。 

 单株：种属代码+用户代码+两位年份+5 位流水号+-+3 位流水，示

例如：MRJ1400001-001，其中 MRJ1400001 表示单株分组号，001

表示单株流水号。 

 

12. 上样板 

上样板定义了样品的电泳板上样顺序，一块上样板对应多块电泳板，上样

板限定最大孔位数为 96 孔 

由系统生成唯一的上样板条码号进行标识  
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格式： 

物种代码+用户名代码+二位年份+P+五位板序号+检验项目类型代

码，示例如：“MGJR14P00001P”表示玉米的 GJR 检验员在 2014

年的第一块板，做的是对外检测项目。用户名代码必须在系统后台

中预先设定，并保证在系统中不得出现名称重复的情况，上样板条

码号将由系统自动生成。物种代码放在前面，先选定物种代码，之

后的用户名代码、年份、板号都由系统自动形成，板号的流水号生

成可以按物种分开；最后再选择或输入项目类型代码，该信息只是

作为备注信息。 

 

13. 电泳板 

由系统生成唯一的电泳板条码号作为系统内标识 

编号格式如： 

上 样 板 条 码 +--+ 引 物 组 名 + 电 泳 板 流水 号 + 时 分 ， 如 ：

MGJR2014P00001P--Q1-1-0211。 

注意： 

 一块上样板可生成任意多块电泳板，上样板与电泳间孔位有对应关

系。  

 双横扛“--”很重要，这是一个标识符，指纹接收服务将按“--”前的

上样板号自动按孔位数据合并。在某些特殊情况下写错了可通过提

供的工具软件对 FSA 文件里的该标识进行修改。  

 电泳板流水号用于标记当天创建的电泳板，使之不重复。 

 

14. 电泳配置文件 

创建好电泳板信息即可在系统中导出 ABI DNA 分析仪所需的电泳配置文

件，示例如：MGJR14P00003P--MQ1-1-1118.txt  

ABI DNA 分析仪关键配置项：  

配置项名  含义  

Plate ID  电泳板条码号  

Well  孔位号  

Sample DNA 条码号  

MGJR14P00003P--MQ1-1-1118.txt


SSR软件系统应用培训V1.0                               北京华生恒业科技有限公司 

 

 11 

Name  

Panel  Panel 名，如 MQ1  

Results 

Group 1 

FSA 文件存储分

组名  

 

四 数据分析 

1. 数据入库 

数据入库内容： 

指纹带型信息和图谱信息 

入库逻辑： 

1、将指纹带型信息和图谱存储到原始库 

2、按上样板+孔位查找原始库中的指纹 

3、按平行实验组数=1 的条件合并指纹 

4、将合并结果写入实验员库 

注意事项： 

1、在 SSR 指纹分析器中，单块电泳板的引物位点数据修改或删除

后需要重新上传，系统将需要重新审核指纹数据。 

2、在 SSR 指纹分析器中，若删除某个孔位 FSA 文件则系统将不

能获知该数据删除操作，需要在系统中手工删除板孔指纹数据。 

 

2. 指纹数据算法处理 

两种处理方式： 

 指纹合并：将指纹数据按照人工择选方式进行程序算法化，指纹统

计、指纹审核也是合并的一种体现方式 

 指纹比对：对指纹数据人工比对过程进行程序算法 

指纹合并算法关键参数： 

 平行实验组数：即参与实验检测的实验负责人数 

 最小无差异位点占比：即择选位点时要求控制无差异位点的百分

比，默认 60% 

指纹比对算法关键参数： 
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 碱基偏移量：用于筛选 Allele 相似性，判定时认为小于该参数为无

差异 Allele，控制数据间相似性范围，默认为 2，因为真实性主要

是判定样品间有差异，故对于不确定位点将视为相同，但对于明显

差异的则会被筛选出来用于差异判定，故真实性不能够用来判定样

品相同，但确能判定样品不同 

 比较位点数：用于过滤参与比对的指纹，控制比对质量，默认 20 

 差异位点数：用于过滤比对结果的范围，控制结果范围 

 

3. 混合样与个体样的算法兼容 

混合样的数据处理是通用方式 

个体样数据通过统计方式获取其频率最高的带型作为代表带型，并存储其

统计出的各带型占比信息 

对于个体样的差异甄别需要按图谱进行确定 

在个体样指纹和混合样指纹同时存在的情况下，将优先合并个体样数据，

再将个体样数据视为混合样数据 

 

4. 指纹合并算法 

 

指纹合并算法分为 4 个级别。样品级为最高权重，样品级反映不同批次样品

间的差异性，一个样品指纹汇集了多个实验员的数据分析，由样品负责人最终审

核出样品指纹数据，所以权重为 1；实验员级反映多个实验员的数据分析水平，

因为有多个实验员进行多次 DNA 实验，所以权重为 1/n；DNA 级反映实验员实

验操作水平，因为做多次 DNA 实验，所以权重为 1/n；实验级反映实验设备状

态，上样水平，因为实验设备被多次使用，所以权重为 1/n，实验级是最基础的

步骤。通过层级合并时的权重累计可初步反映出样品指纹的实验、仪器和数据分



SSR软件系统应用培训V1.0                               北京华生恒业科技有限公司 

 

 13 

析的质量。 

 

5. 提高指纹质量的途径 

特点 

 理想情况下，即在实验过程和数据分析过程无误的情况下，单个实

验员对于一份样品不论进行多少次实验均不会影响其在最终结果

中的权重占比。 

 在实际情况下，单个实验员的多次实验只会提高实验员自己实验数

据的准确性，故通常情况下单个实验员的重复实验会提高整体审核

结果指纹质量。 

 增加实验员进行平行实验将会提高指纹数据的质量，因为独立实验

不会因为单个实验员习惯性的因素影响导致习惯性操作错误。 

 

6. 指纹审核级别 

指纹审核分级： 

 实验负责人审核级：审核实验负责人自己上传的指纹数据 

 样品负责人审核级：审核样品负责人负责的样品对应的所有指纹数

据 

审核结果异同： 

 实验员审核实验指纹库，样品负责人审核样品指纹库  

 审核的指纹范围不同：样品负责人范围更大 

 样品负责人审核后的结果将自动入本地库进行实验室内共享 

 使用的审核条件不同，实验负责人级更宽，内置审核条件的平行实

验组数等于 1，而样品负责人级为保证出具检验结果准确性，平行

实验组数多数要求为 2 及以上 

 

7. 指纹比对 

比对方式： 

 疑似比对：比对出非同名样品的差异位点数小于等于指定范围内的

指纹 

 同名比对：比对出样品名称相同而差异位点数大于等于指定范围内

的指纹 

 范围内比对：给定范围内的指纹互比 

 自定义比对：确定的指纹对之间互比 

比对条件： 

样品类型：自交系和杂交种指纹 

 

8. 检验结果库 

存储校正过的比对结果信息数据，包含指纹数据、校正后的差异位点情况、

描述信息等 
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检验结果库可以进行共享，但只允许所属用户修改删除 

通过绑定项目编号或合同号进行数据关联，为日后检测数据的追溯提供方

便，绑定了编号的结果记录将不再允许被更改 

可作为考查样品负责人的工作依据 

 

9. 检验结果报告打印 

 

 

10. 指纹数据误差 

样品质量问题： 

样品一致性差、样品或 DNA 等未按标准存放等。 

实验设计问题： 

主要是样品编号、电泳板号未按规则进行编写，补板未按要求进行

设计等。 

实验试剂问题： 

引物存在问题、各种化学试剂等。 

实验操作问题： 

移液错误、引物扩增失败、DNA 提取失败等。 

仪器状态问题： 

引物扩增失败、未按正确方式使用仪器、仪器本身产生误差或仪器

出现硬件故障导致产生的问题，表现为数据不正常、峰的位置不正

常、无峰值等。 

分析数据问题： 
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多峰、N+1 峰、连续峰的判读以及新的特异带型出现，使用的 Panel

版本不一致等。 

 

11. 误差对入库的影响 

实验员指纹数据合并时位点缺失度提高 

实验员自己多组实验数据间的差异性提高 

多个实验员间数据的差异性提高 

实验数据与历史已有审核数据的差异性提高 

其它方面 

 

12. 消除误差数据 

保证收样时的样品成色或 DNA 来源 

采用稳定和高质量的试剂，保证试剂供应商供货稳定 

采用工作站进行自动移液操作 

定期进行各类仪器检修和校准 

统一 Panel 版本，不断完善特异带型，内置通过指纹分析器打开时自动从

服务器同步来完成 

定期对实验人员和数据分析人员进行培训和交流总结 

按照相关实验方法标准进行实验操作 

按照本系统要求的相关实验原则进行实验设计 

不断提高 SSR 指纹数据分析器的自动分析能力 

平行实验的对比验证：实验员板内重复与多实验员间重复 

不断优化本系统相关辅助功能 

 

13. 数据共享机制 

数据交换方式： 

 Excel 格式交换：只包含了指纹数据信息，交换时需要预先向对方

提供样品信息 

 指纹数据包格式交换：包含了指纹数据和图谱数据信息，交换时需

要预先向对方提供样品信息 

 网络方式交换：直接以 XML 标准格式向对方提交样品、指纹、图

谱数据信息 

数据交换相关机制： 

 种属识别机制，用于判别数据种属是否被接受 

 样品条码唯一性机制，由系统来保证 

 系统唯一标识码机制，保证数据包及网络接收的数据是通过合法系

统导出，该标识码被注册到目标服务 
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五 系统说明 

1. 下载路径设置 

本系统使用谷歌浏览器 Google Chrome，谷歌浏览器的默认下载路径如下图。点

击浏览器地址栏右上角的“自定义及控制”，在下拉菜单里，点击“下载内容”： 

 

跳转到“下载内容”页面，如下图： 

 

可直接点击文件标题，查看文件内容。 

如需要自定义下载路径，点击浏览器地址栏右上角的“自定义及控制”，在下拉

菜单里，点击“设置”，如下图： 
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然后跳转到“设置”页面，下拉滚动条到底后，点击“显示高级设置”，如下图： 

 

继续下拉滚动条，找到【下载内容】该项，点击“更改”，弹出浏览文件夹对话

框，选择保存位置，点击“确定”，即下载内容保存路径已设置完成。如下图： 
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2. 登录 

输入系统地址，打开系统首页，输入账号密码，点击“登录”，进入系统。 
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3. 注销 

点击系统右上角的账号名称，在弹出的下拉列表中，选择“注销”即可退出系统，

返回到系统登录页面。 

 

 

六 系统功能 

1. 引物 

1.1 位点组合查询 

点击“引物”->“位点组合查询”，此功能模块可以查看全部的位点组合。 

SSR 管理员添加引物组分为两种类型，系统默认和自定义。 
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SSR 管理员点击“ ”添加按钮，弹出如下【添加引物组】对话框：

 

需输入必填项引物组名称，选择“引物组类型”为系统默认还是自定义，选择“是

否启用”，以及填写备注，点击“保存”后，新添加的引物组将显示在位点组合

列表中。注：只能启用一个系统默认的引物组，并且也只能启用一个自定义的引

物组。 

实验员只可添加自定义引物组，点击“ ”添加按钮，弹出如下【添加引物组】

对话框： 
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需输入必填项引物组名称，选择“是否启用”，以及填写备注，点击“保存”后，

新添加的引物组将显示在位点组合列表中。注：只能启用一个自定义的引物组。 

点击“ ”编辑按钮，可以对引物组进行编辑。 

可以导入引物，点击“ ”导入引物按钮，弹出如下【导入引物】对话框： 

 

点击“模板”，按照模板中的格式编制引物信息保存后，选择引物信息 EXCEL

文件，点击“导入”即可。 

点击“ ”导出引物按钮，可以导出引物 EXCEL 信息。 

点击“ ”删除按钮，可以删除引物组。 

 

1.2 引物查询 

点击“引物”->“引物查询”， SSR 管理员可以添加、导入、编辑和删除引物信

息；其他人员只可查看和导出引物信息。 

SSR 管理员操作系统的第一步为导入引物，点击“ ”导入引物按钮，弹出如

下【引物信息导入】对话框： 
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选择引物信息 Excel 表，选择是否覆盖，如选择是，则后导入的重复的引物名称

的引物信息会覆盖更新掉之前导入的引物信息；如选择“否”，则后要导入的重

复的引物名称的引物信息不会被导入。点击“导入”，即导入的引物信息显示在

引物列表中。 

SSR 管理员点击“ ”添加按钮，弹出如下引物【添加】对话框： 
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填写上述相关信息，点击“保存”，即引物信息保存在引物列表中。 

SSR 管理员点击“ ”编辑按钮，编辑引物信息；点击“ ”删除按钮，即

可删除引物信息。 

 

1.3 荧光查询 

点击“引物”->“荧光查询”，SSR 管理员可以添加、导入、编辑和删除荧光信

息；其他人员只可查看和导出荧光信息。 
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SSR 管理员操作系统的第二步为导入荧光，点击“ ”导入荧光按钮，弹出如

下【荧光信息导入】对话框： 

 

选择荧光信息 Excel 表，选择是否覆盖，如选择是，则后导入的重复的引物名称

的荧光信息会覆盖更新掉之前导入的荧光信息；如选择“否”，则后要导入的重

复的引物名称的荧光信息不会被导入。点击“导入”，即导入的荧光信息显示在

荧光列表中。 

SSR 管理员点击“ ”添加按钮，弹出如下荧光【添加】对话框： 

 

填写上述相关信息，点击“保存”，即荧光信息保存在荧光列表中。 
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SSR 管理员点击“ ”编辑按钮，编辑荧光信息；点击“ ”删除按钮，即

可删除荧光信息。 

 

1.4 新建引物组 

点击“引物”->“新建引物组”，在此功能页面，可以新建引物组。需输入必填

项引物组名称，SSR 管理员需选择“引物组类型”为系统默认还是自定义，实验

员的引物组类型只可为自定义，选择“是否启用”，以及填写备注，点击“保存”

后，新添加的引物组将显示在位点组合列表中。注：只能启用一个系统默认的引

物组，并且也只能启用一个自定义的引物组。 

 

1.5 引物模板 

点击“引物”->“引物模板”，在此功能模块，下载引物信息导入模板。 

 

1.6 导入引物 

SSR 管理员操作系统流程的第一步。 

在“引物”模块，点击“导入引物”，弹出下图引物信息导入对话框，选择引物

信息 Excel 上传，选择是否覆盖，如选择是，则后导入的重复的引物名称的引物

信息会覆盖更新掉之前导入的引物信息；如选择“否”，则后要导入的重复的引

物名称的引物信息不会被导入，点击“导入”，即导入的引物信息显示在引物列

表中。 
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1.7 导出引物 

在“引物”模块，点击“导出引物”，即下载引物信息列表。 

 

1.8 荧光模板 

点击“引物”->“荧光模板”，在此功能模块，下载荧光信息导入模板。 

 

1.9 导入荧光 

SSR 管理员操作系统流程的第二步。 

在“引物”模块，点击“导入荧光”，弹出下图荧光信息导入对话框，选择荧光

信息 Excel 上传，选择是否覆盖，如选择是，则后导入的重复的引物名称的荧光

信息会覆盖更新掉之前导入的荧光信息；如选择“否”，则后要导入的重复的引

物名称的荧光信息不会被导入。点击“导入”，即导入的荧光信息显示在荧光列

表中。 

 
 

1.10 导出荧光 

在“引物”模块，点击“导出荧光”，即下载荧光信息列表。 

 

2. 样品 
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2.1 样品查询 

点击“样品”->“样品查询”，样品负责人可以对样品信息进行排序、导入样品

信息、导出样品信息和添加样品信息。 

样品负责人对自己添加导入的样品能够编辑和删除，对他人添加导入的样品只能

查看。 

点击“ ”排序按钮，可以按时间先后排序。 

点击“ ”导入样品信息按钮，弹出如下样品信息导入对话框，先点击“模板”

下载模板，在模板中添加更新样品信息后保存为另一个文件后，点击“选择文件”，

选择保存后的文件，然后选择是否覆盖，此功能选项是针对重复的样品条码号。

如选择“是”，则后导入的重复的样品条码号的样品信息会覆盖更新掉之前导入

的样品信息；如选择“否”，则后要导入的重复的样品条码号的样品信息不会被

导入（注意：样品负责人只可覆盖更新自己创建的样品信息，不能导入覆盖他人

创建的样品信息）。点击“导入”，即导入的样品信息显示在样品列表中。 

 

样品负责人可以对自己负责上传创建的样品进行编辑，点击“ ”编辑按钮，

弹出如下编辑对话框： 
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除样品条码号之外，其他都可以信息都可以编辑保存。 

样品负责人可以对自己负责上传创建的样品进行删除，对单个样品信息，点击操

作中的“ ”删除按钮，即可删除单个样品信息。 

如果不是自己上传创建的样品，则只可查看，对单个样品信息，点击操作中的

“ ”查看按钮，弹出如下查看对话框： 
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样品负责人点击“ ”导出样品信息按钮，弹出导出样品信息对话框，可以按

照“样品条码号 EXCEL”导出，下载模板，在模板中更新添加样品条码号，另存

为一个文件后，然后选择该文件，点击“导出”，即会根据样品条码号对系统中

存在的要求导出的样品信息成功导出（为模糊导出，按顺序取前几位相同的字

符）。另可点击“导出所有”，即系统中存在的所有的样品信息将被导出。 

切换到“样品条码号”，输入样品条码号，每个样品条码号以逗号分割，点击“导

出”，即会根据样品条码号对系统中存在的要求导出的样品信息成功导出。(此

处为模糊查询导出，按顺序取前几位相同的字符)。 

点击“ ”添加按钮，填写样品条码号、样品名称、样品原编号、样品来源、

以及备注，选择样品类型，点击“保存”，即样品信息保存显示在“样品查询”

页面。 
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2.2 同物异名查询 

点击“样品”->“同物异名查询”，此功能只有 SSR 管理员才能导入、导出、添

加、编辑、删除操作。 

其他人员只可查看同物异名信息。 

SSR 管理员点击“ ”导入同物异名信息按钮，弹出如下【同物异名信息导入】

对话框： 
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先点击“模板”下载模板，在模板中添加更新信息后保存为另一个文件后，点击

“选择文件”，选择保存后的文件，点击“导入”，即导入的信息显示在同物异

名列表中。 

点击“ ”导出同物异名信息按钮，即可导出同物异名全部信息。 

点击“ ”添加按钮，弹出如下添加对话框： 

 

填写别名列表，选择是否启用，填写备注信息，点击“保存”，即添加的同物异

名信息将显示在同物异名列表中。 

点击“ ”按钮，可查看每个同物异名信息。 

点击“ ”按钮，可编辑每个同物异名信息。 
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点击操作中的“ ”按钮，可删除每个同物异名信息。 

勾选列表中的同物异名信息，点击“ ”批量删除按钮，可批量删除同物异

名信息。 

 

2.3 添加同物异名 

此功能只有 SSR 管理员可以操作，在“样品”模块，点击“添加同物异名”，弹

出添加对话框，填写别名列表，选择是否启用，填写备注信息，点击“保存”，

即添加的同物异名信息将显示在“同物异名查询”页面中。 

 

 

2.4 添加样品 

在“样品”模块，点击“添加样品”，弹出添加对话框，填写样品条码号、样品

名称、样品原编号、样品来源、以及备注，选择样品类型，点击“保存”，即样

品信息保存显示在“样品查询”页面。 
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2.5 Excel 模板 

在“样品”模块，点击“Excel 模板”，即可下载样品信息模板。 

 

2.6 导入样品 

在“样品”模块，点击“导入样品”，弹出样品信息导入对话框，先点击“模板”

下载模板，在模板中添加更新样品信息后保存为另一个文件后，点击“选择文件”，

选择保存后的文件，然后选择是否覆盖，此功能选项是针对重复的样品条码号。

如选择“是”，则后导入的重复的样品条码号的样品信息会覆盖更新掉之前导入

的样品信息；如选择“否”，则后要导入的重复的样品条码号的样品信息不会被

导入（注意：样品负责人只可覆盖更新自己创建的样品信息，不能导入覆盖他人

创建的样品信息）。点击“导入”，即导入的样品信息显示在样品列表中。 
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2.7 导出样品 

在“样品”模块，点击“导出样品”，弹出导出样品信息对话框，提供两种导出

方式:样品条码号 Excel 导出和样品条码号导出。可以按需求导出部分样品信息，

也可以导出全部。 

选择“样品条码号 Excel”，选择样品条码号 Excel 文件，点击“导出”，即可下

载导出的样品信息表。 

选择“样品条码号”，输入样品条码号(此处为模糊查询，按顺序取前几位相同的

字符)，点击“导出”，即可下载导出的样品信息表。 

 

3. 实验 

3.1 DNA 提取 

点击“实验”->“DNA 提取”，此功能模块可以查看查询、导入、导出、新增、

编辑以及删除 DNA 信息。 

实验员的流程操作第一步为导入 DNA提取信息，使用导入 DNA提取信息功能，先

点击“ ”下载模板按钮，按照模板中的格式添加更新内容，然后再点击“ ”

导入按钮,弹出如下【DNA信息导入】对话框，选择 DNA提取信息文件，点击“导

入”后，DNA提取信息将显示在“DNA提取”页面中。 
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实验员可以导出自己创建的 DNA 提取信息，点击右上角的“ ”导出 DNA 提

取按钮即可。 

实验员也可以单个新增样品 DNA 提取信息，点击右上角的“ ”新增按钮，

弹出如下对话框， 

 

填写样品条码号和 DNA 条码号，选择样品类型和提取方式，点击“保存”后，

DNA 提取信息将显示在样品 DNA 列表中。DNA 条码号有唯一性，如果填写的 DNA

条码号已经存在，则不能保存。 

实验员可以批量删除样品 DNA信息，勾选某些信息，点击“ ”批量删除按钮

即可，删除操作后，页面将保留之前的顺序排列，以方便删除后的暂时性的查看。

手动刷新后，才以新顺序排列。 
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实验员可以对单个样品 DNA 信息，进行编辑，点击“ ”编辑按钮即可，也

可以进行删除，点击“ ”删除按钮即可。 

 

3.2 PCR 扩增 

点击“实验”->“PCR 扩增”，实验员 DNA 提取后，进入到 PCR 扩增操作，可以

添加上样板、添加 DNA 条码号信息、编辑上样板信息、删除上样板、编辑 DNA

条码号信息、删除 DNA 条码号信息。 

需要先点击右上角的“ ”添加上样板按钮，弹出如下【添加上样板】的对话

框： 

 

添加上样板分为三种方式，第一种为添加空上样板方式，第二种为添加 DNA 条

码号方式，第三种为添加 DNA 条码号区间方式。可以根据实际业务选择添加的

方式。添加空上样板方式为选择上样板类型后，点击“保存”，即上样板创建完

成，显示在 PCR 扩增列表中。 

切换到 DNA 条码号方式，如下对话框： 
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选择上样板类型，输入起始 DNA 条码号，选择条码号个数，其中输入起始 DNA

条码号支持自动补全功能，点击“预览”，弹出如下上样板预览页面，在预览页

面，点击 DNA 条码号，会显示相关联的板孔号和样品信息。待条码号确认无误

后，返回到添加上样板页面，点击“保存”，上样板添加成功后自动返回列表页

面。 

 

切换到 DNA 条码号区间方式，如下对话框： 
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选择上样板类型，输入起始 DNA 条码号和结束 DNA 条码号，点击“预览”，查

看信息，点击“保存”，上样板添加成功后自动返回列表页面。 

（注：上样板的命名规则：种属编号+用户姓名首字母大写+流水号+上样板类

型）。 

添加上样板后，导入 PCR 扩增数据，点击“ ”导入按钮，弹出如下【PCR 扩

增数据导入】对话框： 

 

点击“模板”，下载模板后，更新添加内容后另存为文件，然后选择文件导入。 

可以对某个上样板添加单个 DNA 条码号信息，点击操作中的“ ”添加按钮，

在弹出的对话框中输入信息后保存，即信息显示在该上样板信息中。 

可以对某个上样板进行编辑，点击操作中的“ ”编辑按钮，在弹出的对话框

中编辑信息后保存，即该上样板信息更新后显示在列表中。 
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可以对某个上样板和某个 DNA 条码号进行删除，点击操作中的“ ”删除按

钮即可。 

 

3.3 电泳检测 

点击“实验”->“电泳检测”，实验员 PCR 扩增后，进入到电泳检测。首先是添

加电泳板。 

在电泳检测页面右上角，点击“ ”添加电泳板按钮，弹出如下【添加电泳板】

对话框： 

 

添加电泳板有两种方式，第一种为常规添加，第二种为自定义添加。常规添加需

要选择上样板条码号和选择 Panel。 

自定义添加，见如下图： 
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选择上样板，点击“添加 panel”后，选择 panel，输入 panel 存在的孔位号，点

击“保存”，即添加的电泳板显示在电泳板列表中，见下图： 

 

点击“ ”导出配置文件按钮，下载配置文件。 

点击“ ”打印按钮，可打印电泳板设计。 

点击“ ”编辑按钮，编辑电泳板条码号，编辑电泳板孔位表，点击“保存”。 
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点击“ ”上传 Fsa 文件按钮，弹出如下【Fsa 文件批量上传】对话框： 

 

选择 Fsa 文件，点击“上传”，则 Fsa已上传，在电泳板列表 fsa 处显示已上传。

如上传的 Fsa 无电泳板，则可自动创建该电泳板信息。如下图所示： 
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Fsa 上传后，则可点击“ ”下载 Fsa 按钮，下载 Fsa；可点击“ ” SSR 指

纹分析器按钮，在弹出的 Panel 分组对话框中，点击其中一个 Panel 旁的“ ” 

SSR 指纹分析器按钮，即可将该 Panel 加载到 SSR 指纹分析器中且同时打开 SSR

指纹分析器，通过 SSR 指纹分析器分析上传指纹，上传指纹后，则电泳板列表指

纹处显示已上传。 

点击“ ”删除按钮，即可删除整块电泳板。 

 

3.4 实验审核 

点击“实验”->“实验审核”，实验审核分为 5 种方式：时间审核、批量审核、

区间审核、Excel 审核和单个审核。 

选择“时间审核”，选择时间段，点击“审核”，如下图： 

 

选择“批量审核”，输入样品条码号（模糊），点击“审核”，如下图： 
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选择“区间审核”，输入起始样品条码号和结束样品条码号，点击“审核”，如

下图： 

 

选择“Excel 审核”，选择样品条码 Excel 文件，点击“审核”，如下图： 

 

选择“单个审核”，输入精确的样品条码号，点击“审核”，如下图： 

 

点击“审核”后，即跳转至如下图审核结果页面，【入样品指纹库】显示为：成

功。页面右上角可以下载自动审核结果和手动审核结果。也可查看各个指纹信息
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情况。

 

点击“查看详细”，可以查看合并的指纹图谱信息，人工分析修改数据，点击“人

工审核”进行手动审核，如下图： 

 

点击每个审核状态的“ ”查看原始指纹按钮， 
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3.5 实验指纹 

SSR 分析器上传指纹后，点击“实验指纹”，如图显示出如下信息： 

 

点击“ ”查看详细按钮，可查看样品指纹的详细信息，如图： 

 

点击操作中的“ ”删除按钮，可删除该指纹信息。 

点击“ ”人工审核按钮，可手动审核该指纹。 

点击指纹列表中的“ ”查看纯度性检测按钮，可显示出样品纯度详细信息。 
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3.6 上样板查询 

点击“实验”->“上样板查询”，指纹信息通过指纹分析器上传后，将在此模块

中显示出上样板情况。如果是 GJR2014-Plate55-K-Q1-0331格式，将根据上传

顺序依次排列，不合并。如果是 MRJ14P00031H--MQ1-0605 格式，将合并为

MRJ14P00031H显示出。每个实验员只可看到自己上传的指纹上样板，且可查

看详细的板孔样品信息和指纹信息。 

 

点击上样板列表中的“ ”查看按钮，弹出如下板孔样品详细页面： 

 

在板孔样品信息页面，点击“ ”查看实验员库指纹按钮，可显示出实验库

指纹信息。点击“ ”查看原始指纹按钮，可显示出原始指纹。 

在上样板查询页面，点击“ ”删除按钮，可删除该上样板，点击右上角“ ”

重建实验员库全库指纹，可恢复删除的上样板信息。如删除了上样板中的某个指

纹信息，则可点击“ ”重建上样板指纹按钮，可恢复该上样板指纹信息。 

 

3.7 指纹分析器 

在“实验”模块，提供了指纹分析器的链接。点击“实验”->“指纹分析器”。 
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此处主要用来上传指纹，每个实验用户登录系统后，点击“指纹分析器”链接，

弹出指纹分析器软件，分析上传指纹，上传后的指纹将在该实验用户的“实验指

纹”模块下显示。 

 

关于指纹分析器的使用，请见《SSR Analyser 使用说明书》，可在系统首页文件

http://www.maizedna.org/ssr3/sys/cms/files/download/1a1b5ed011bd11e4b2a205874e1ede97
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下载处下载。 

 

 

3.8 Panel 设计 

点击“实验”->“panel 设计”，此处分为系统默认和自定义两种形式，实验用户

只能自定义 panel，供自己使用。SSR 管理员可统一设定 panel，供系统用户使用，

也可自定义 panel。 

实验用户进入到 panel 设计页面，如下图所示： 

 

SSR 管理员进入到 panel 设计页面，如下图所示： 

 

实验用户点击“ ”添加按钮，弹出下图添加 panel 对话框，选择引物合成编

号，点击“保存”，即添加的 panel 显示在 panel 列表中。 
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SSR 管理员点击“ ”添加按钮，弹出下图添加 panel 对话框，选择“默认 panel”，

然后选择 panel 文件，点击“保存”，即添加的 panel 显示在 panel 列表中。 
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点击“ ”同步按钮，可使 panel 同步显示到指纹分析器中（run 选项，run wizard

中的 panel），如下图： 
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点击“ ”取消同步按钮，即该 panel 不在指纹分析器中显示。 

点击“ ”编辑按钮，可进行 panel 描述编辑。 

勾选 panel 信息，点击右上角的“ ”批量删除按钮，即可批量删除。 

对某个 panel 信息点击“ ”删除按钮，即可删除。 

点击“ ”下载 panel 文件按钮，即可下载该 panel 文件。 

 

3.9 原始库查询 

点击“实验”->“原始库查询”，可显示出原始库信息。 
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3.10 实验位点统计 

点击“实验”->“实验位点统计”，如下图：选择样品条码 Excel 或者填写 DNA

条码号、样品名称、上样板编号，点击“统计”。 

 

 

弹出下图实验指纹位点统计结果页面： 

点击“位点模式”，下载位点模式表。 

点击“样品模式”。下载样品模式表。 
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3.11 配置 FSA 目录 

点击“实验”->“配置 FSA 目录”，弹出如下对话框： 

 

选择 FSA 目录，存储实验数据，点击“保存”后，将在“电泳检测”模块中的

“导出配置文件”下载的配置文件中显示出，如下图： 

 

 

 

3.12 Excel 模板 

在“实验”模块中，点击“Excel 模板”，可下载 DNA 提取信息导入模板。 
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3.13 导入 DNA 对照表 

在“实验”模块中，点击“导入 DNA 对照表”，弹出【DNA提取信息导入】对话

框，选择 DNA提取信息文件，选择 DNA号是否重复覆盖，对于要导入的 DNA 号与

之前导入的 DNA号重复，如选择“是”，则后者要导入的重复的 DNA号的信息会

覆盖更新掉之前的信息，如选择“否”，则后者要导入的重复的 DNA号的信息不

会被导入，保留之前导入的信息，点击“导入”后，DNA提取信息将显示在“DNA

提取”页面中。 

 

3.14 实验指纹功能 

3.14.1 Excel 模板 

在“实验”模块中的“实验指纹功能”，点击“Excel 模板”，可下载实验指纹数

据导入模板。 

 

3.14.2 导入 Excel 

在“实验”模块中的“实验指纹功能”，点击“导入 Excel”，弹出下图实验指纹

Excel 导入对话框，选择 Excel 文件，点击“导入”，即导入的实验指纹数据显示

在“实验指纹”页面。 
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3.14.3 导出 Excel 

在“实验”模块中的“实验指纹功能”，点击“导出 Excel”，弹出【导出实验

库指纹信息】对话框，提供两种导出方式，样品条码号 Excel导出和样品条码号

导出。可以按需求导出部分实验库指纹信息，也可以导出全部。 

选择“样品条码号 Excel”，选择样品条码号 Excel 文件，点击“导出”，即可

下载导出的指纹信息表。 

选择“样品条码号”，输入样品条码号(此处为模糊查询，按顺序取前几位相同

的字符)，点击“导出”，即可下载导出的指纹信息表。 

注：只能导出已审核的指纹数据。 

  

3.14.4 导入指纹包 

在“实验”模块中的“实验指纹功能”，点击“导入指纹包”，弹出【导入实验指

纹包】对话框，选择文件，点击“导入”，即导入的实验指纹包显示在“实验指

纹”页面中的指纹数据中。 

注：只能导入审核过的指纹数据。 

 

3.14.5 导出指纹包 

在“实验”模块中的“实验指纹功能”，点击“导出指纹包”，弹出【导出实验库

指纹包】对话框，提供两种导出方式，样品条码号 Excel和样品条码号。 

选择“样品条码号 Excel”方式，选择样品条码号 Excel 文件，点击“导出”，

即可下载导出的实验库指纹包。 

选择“样品条码号”，输入样品条码号，点击“导出”，即可下载导出的实验库指

纹包。 

注：只能导出审核过的指纹数据。 

 

4. 指纹 

4.1 样品审核 

点击“指纹”->“样品审核”，当实验指纹审核后，样品负责人就可以进行样品

审核，审核方式有五种：时间审核、批量审核、区间审核、Excel 审核，单个审

核。“平行实验组数>=”此处需要选择指纹的实验员数。 

时间审核页面如下图： 

选择时间，选择平行实验组数，点击“审核”，即可弹出审核结果页面。 
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批量审核页面如下图： 

填写样品条码号（模糊查询，按顺序取前几位相同的字符），选择平行实验组数，

点击“审核”，即可弹出审核结果页面。 

 

区间审核页面如下图： 

填写起始样品条码号和结束样品条码号，选择平行实验组数，点击“审核”，即

可弹出审核结果页面。 
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Excel 审核页面如下图： 

下载模板，在模板中添加样品条码号，保存为另一个文件，然后选择该文件，选

择平行实验组数，点击“审核”，即可弹出审核结果页面。 

 
 

单个审核页面如下图： 

填写精确的样品条码号，选择平行实验组数，点击“审核”，即可弹出审核结果

页面。 
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在指纹审核结果页面，右上角可下载自动审核和手工审核的指纹审核结果表。

 

可点击“查看详细”，查看指纹信息，如下图： 

可对指纹数据分析调整后，点击“ ”人工审核按钮，可手动审核该指纹。 
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4.2 样品指纹 

点击“指纹”->“样品指纹”，当实验指纹审核后，审核后的实验指纹将自动上

传到样品负责人管理的样品指纹模块下，在此模块中，样品负责人可对自己负责

的指纹信息进行查看和人工审核。 

 

点击“ ”查看详细按钮，在显示出的详细指纹信息页面里，点击操作中的“ ”

删除按钮，可删除该指纹信息。 

点击“ ”人工审核按钮，可手动审核该指纹。 

 

 

4.3 样品位点统计 

点击“指纹”->“样品位点统计”，如下图：选择平行实验组数和样品条码 Excel

文件或者填写样品名称，点击“统计”。 
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弹出下图实验指纹位点统计结果页面： 

点击“位点模式”，下载位点模式表。 

点击“样品模式”。下载样品模式表。 

 

 

4.4 样品指纹功能 

4.4.1 导出 Excel 

在“指纹”模块的“样品指纹功能”，点击“导出 Excel”，弹出【导出样品指

纹信息】对话框，提供两种导出方式：样品条码号 Excel导出和样品条码号导出。

可以按需求导出部分样品库指纹信息，也可以导出全部。 

选择“样品条码号 Excel”，选择样品条码号 Excel 文件，点击“导出”，即可

下载导出的样品库指纹信息。 

选择“样品条码号”，输入样品条码号（此处为模糊查询，按顺序取前几位相同

的字符），点击“导出”，即可下载导出的样品库指纹信息。 

注：只可导出已审核的样品指纹信息。 
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4.4.2 导出指纹包 

在“指纹”模块的“样品指纹功能”，点击“导出指纹包”，弹出【导出样品指纹

库指纹包】对话框，提供两种导出方式：样品条码号 Excel和样品条码号。 

选择“样品条码号 Excel”方式，选择样品条码号 Excel 文件，点击“导出”，

即可下载导出的样品库指纹包。 

选择“样品条码号”，输入样品条码号，点击“导出”，即可下载导出的样品库指

纹包。 

注：只可导出已审核的样品指纹信息。 

 

5. 本地库 

5.1 本地库查询 

点击“本地库”->“本地库查询”，此模块可查询所有审核完的样品指纹。当样

品负责人对指纹审核后，审核后的指纹数据将自动提交到本地库中，样品负责人

只可对自己负责的指纹进行查看、锁定和删除指纹信息，对其他样品负责人负责

的指纹只能查看。ssr 管理员可以解锁。 

 

 

5.2 本地库指纹功能 

5.2.1 导出 Excel 

在“本地库”模块的“本地库指纹功能”，点击“导出 Excel”，弹出【导出本

地库指纹信息】对话框，提供两种导出方式：样品条码号 Excel导出和样品条码

号导出。可以按需求导出部分本地库指纹信息，也可以导出全部。 

选择“样品条码号 Excel”，选择样品条码号 Excel 文件，点击“导出”，即可

下载导出的本地库指纹信息。 

选择“样品条码号”，输入样品条码号，此处为模糊查询，点击“导出”，即可

下载导出的本地库指纹信息。 
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5.2.2 导出指纹包 

在“本地库”模块的“本地库指纹功能”，点击“导出指纹包”，弹出【导出本地

库指纹包】对话框，提供两种导出方式：样品条码号 Excel和样品条码号。 

选择“样品条码号 Excel，选择样品条码号 Excel 文件，点击“导出”，即可下

载导出的本地库指纹包。 

选择“样品条码号”，输入样品条码号，点击“导出”，即可下载导出的本地库指

纹包。 

 

6.比对 

6.1 全库比对 

点击“比对”->“全库比对”，在全库比对条件，选择最大差异位点数、最小比较

位点数、样品类型（自交系或杂交种）；在待比样品范围中，选择待比库（实验

指纹库、样品指纹库或本地指纹库），填写样品条码号（分为模糊查询和精确查

询），或者选择样品条码 Excel，或者填写样品名称（模糊查询和精确查询），或

者填写样品来源（模糊查询）；在对比样品范围中，选择对比库（实验指纹库、

样品指纹库或本地指纹库），填写样品条码号（分为模糊查询和精确查询），或者

选择样品条码 Excel，或者填写样品名称（模糊查询和精确查询），或者填写样品

来源（模糊查询）。另外在待比样品范围和对比样品范围中填写【样品条码号（剔

除）】，可对上述条件提供的比对范围再次过滤去除此处填写的样品条码号所包含

的样品，此处可按照实际工作需求可填可不填。 
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上述信息选择和填写完毕后，点击“比对”，即弹出比对结果页面，如下图： 
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在比对结果页面，点击右上角“成功”，可下载比对结果 Excel 表。 

点击“ ”入库按钮，弹出提示对话框 ，

可将所有无差异指纹比对结果直接入比对结果库。如果比对结果有差异，则不能

直接入比对结果库，对提示对话框点击“确定”后，弹出另一提示对话框：

，此现象则可手动入比对结果库，点击“ ”

查看当前比对结果详细信息按钮，弹出如下图比对数据详细页面（包括样品描述，

位点统计和实验指纹数据是否有差异，是否缺失等信息）。可对指纹数据对比情

况进行人工修改，最后点击“入结果库”，该信息进入到“比对结果库”中。
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在比对数据详细页面，可点击“ ”查看原始指纹按钮，显示原始指纹信息。

点击“ ”相似比对结果按钮，可弹出相似比对结果，如下图： 

 

点击相似比对结果页面中的“ ”互比按钮，可显示出该样品和比对结果信息

的互比情况。 

 

6.2 疑似比对 

点击“比对”->“疑似比对”，在疑似比对条件中，选择最大差异位点数、最小

比较位点数、样品类型（自交系或杂交种）；在待比样品范围中，选择待比库（实

验指纹库、样品指纹库或本地指纹库），填写样品条码号（分为模糊查询和精确

查询），或者选择样品条码 Excel，或者填写样品名称（模糊查询和精确查询），

或者填写样品来源（模糊查询）；在对比样品范围中，选择对比库（实验指纹库、

样品指纹库或本地指纹库），填写样品条码号（分为模糊查询和精确查询），或者

选择样品条码 Excel，或者填写样品名称（模糊查询和精确查询），或者填写样品

来源（模糊查询）。另外在待比样品范围和对比样品范围中填写【样品条码号（剔

除）】，可对上述条件提供的比对范围再次过滤去除此处填写的样品条码号所包含

的样品，此处可按照实际工作需求可填可不填。 
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点击“比对”，即弹出比对结果页面，比对结果操作，请参考上述“全库比对”。 

 

6.3 同名比对 

点击“比对”->“同名比对”，此同名比对需要在“同物异名查询”模块中有相对

应的数据。在同名比对条件中，选择差异位点数、比较位点数、样品类型（自交

系或杂交种）；在待比样品范围中，选择待比库（实验指纹库、样品指纹库或本

地指纹库），或者选择样品条码 Excel，或者填写样品名称（模糊查询和精确查询），

或者填写样品来源（模糊查询）；在对比样品范围中，选择对比库（实验指纹库、

样品指纹库或本地指纹库），或者选择样品条码 Excel，或者填写样品名称（模糊

查询和精确查询），或者填写样品来源（模糊查询）。另外在待比样品范围和对比
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样品范围中填写【样品条码号（剔除）】，可对上述条件提供的比对范围再次过滤

去除此处填写的样品条码号所包含的样品，此处可按照实际工作需求可填可不

填。 

 

点击“比对”，即弹出比对结果页面，比对结果操作，请参考上述“全库比对”。 

 

6.4 范围内比对 

点击“比对”->“范围内比对”，在范围内比对条件中，选择最小比较位点数、

指纹库（实验指纹库、样品指纹库或本地指纹库）和比对 Excel 文件，点击“比

对”，即弹出比对结果页面。比对结果操作，请参考上述“全库比对”。 
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6.5 自定义比对 

点击“比对”->“自定义比对”，在自定义比对条件中，选择最小比较位点数、

待比库（实验指纹库、样品指纹库或本地指纹库）、对比库（实验指纹库、样品

指纹库或本地指纹库）和比对 Excel 文件，点击“比对”，即弹出比对结果页面。

比对结果操作，请参考上述“全库比对”。 

 

 

 

6.6 比对结果库 

点击“比对”->“比对结果库”，在此功能页面，可显示出所有指纹数据的比对

结果。 
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在比对结果列表中，勾选比对结果的序号，然后点击“ ”批量关联归档号按

钮，弹出如下图关联归档号对话框，输入归档号，点击“关联”，即指纹结果库

列表中的【归档号】显示出归档号（归档号可以重复，以至于一个报告可以关联

多个比对结果）。 

 

关联归档号后，点击“ ”查看比对结果信息按钮，可显示出比对结果信息。如

下图所示： 
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可对无法判定的位点进行人工判定，再次点击“入结果库”，可覆盖之前未关联

报告的该两个指纹的比对结果；如果之前该两个指纹的比对结果已关联报告，则

重新生成一条比对结果。 

点击缺失位点的“原始指纹图谱”，如下图所示，若缺失位点上有显示图谱，则

可对缺失位点进行人工编辑；若缺失位点上没有图谱，则不能编辑缺失位点。 

 

查看缺失位点有原始图谱，如下图点击“编辑”按钮，弹出原始指纹列表，选择

原始指纹，点击“确认”。再根据情况，修改是否差异或无法判定。 

 

点击“ ”相似比对结果按钮，可弹出相似比对结果，如下图： 

 

点击相似比对结果页面中的“ ”互比按钮，可显示该样品和比对结果信息的
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互比情况。 

在比对结果列表中，点击“ ”打印比对结果信息按钮，即可显示出如下图打

印页面：点击“打印”，即可打印出检验结果报告。 

 

在比对结果列表中，勾选比对结果的序号，然后点击“ ”批量解除关联归档

号按钮，可批量解除关联归档号。 

点击“ ”条件导出真实性检验结果按钮，可下载导出真实性检验结果。 

勾选比对结果，点击页面右上角“ ”批量删除按钮，即可批量删除比对结果。 

点击单个比对结果中的“ ”删除按钮，即可删除该比对结果。 

 

 

7.鉴定 

7.1 亲子鉴定 

点击“鉴定”->“亲子鉴定”，页面显示出亲子鉴定功能。选择最小指纹位点数，

选择最大不匹配位点数，填写亲本条码号和子本条码号，点击“亲子鉴定”，即

显示出亲子鉴定结果页面，可查看详细鉴定信息，也可下载亲子鉴定结果 Excel

文件。 
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7.2 样本寻亲 

点击“鉴定”->“样本寻亲”，页面显示出样本寻亲功能。选择最小指纹位点数，

选择最大不匹配位点数，填写亲本 1 条码号和亲本 2 条码号以及子本条码号，点

击“样本寻亲”，即显示出样本寻亲结果页面，可查看详细信息，也可下载样本

寻亲结果 Excel 文件。 

 
 


